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报告摘要：

        人类基因组超过 90% 区域可以被转录成 RNA，但只有 2% 左右能够编码蛋

白，大部分的转录产物属于非编码 RNA，其中长非编码 RNA（long noncoding RNA, 

lncRNA）在器官发育和疾病中的作用引起越来越多的重视。心肌肥大是心肌细胞在

压力负荷刺激下发生的代偿性生长，但长期的压力负荷会进行性导致心力衰竭，目

前临床上尚无有效的治疗策略。心肌细胞病理性肥大的本质特征是细胞内基因转录

的增多和蛋白翻译的增多，但肥大的心肌细胞如何维持其高水平的基因转录效率及

蛋白翻译效率目前尚不清楚。本研究通过系统生物学筛选出了两个关键的 lncRNA 

分子，分别通过调控表观遗传和核糖体组装影响心肌细胞肥大过程中的基因转录和

蛋白翻译。


